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Résumé   
SOUTENANCE DE THÈSE 

EMELINE PASQUIER 
Les télomères, les extrémités des chromosomes linéaires 

eucaryotes, sont essentiels à la stabilité du génome. En effet, la 
structure nucléique particulière des télomères (i.e. nature répétitive des 
séquences télomériques, extension simple brin du brin 3’) ainsi que les 
protéines associées, permettent de différencier les extrémités 
chromosomiques naturelles de cassures double brin de l’ADN. La 
chromatine télomérique inhibe la réponse à ces cassures aux extrémités 
chromosomiques afin d’éviter des fusions ou des réarrangements 
chromosomiques ainsi qu’un arrêt du cycle cellulaire perpétuel. En plus 
de cette fonction de protection, la chromatine télomérique permet 
d’assurer la réplication totale des chromosomes. En effet, un 
raccourcissement des télomères a lieu à chaque division cellulaire dû au 
problème de la réplication des extrémités. Afin d’éviter toute perte 
d’information génétique, la majorité des organismes eucaryotes utilise la 
télomérase, une rétrotranscriptase spécialisée, qui synthétise les 
répétitions télomériques, afin de contrecarrer ce problème. 

Nous avons entrepris le développement d’un système afin de 
purifier et d’identifier les protéines associées aux télomères dans notre 
modèle d’étude, la levure bourgeonnante. Ce projet avait pour objectif à 
long terme de mieux appréhender la dynamique d’association des 
protéines aux télomères, plus particulièrement lors de la réplication.  

De plus, les sous-télomères, les régions situées juste en amont 
des télomères, restent peu étudiés et leurs fonctions sont encore peu 
comprises. Toutefois, un nombre grandissant d’études suggère 
l’implication des sous-télomères dans la régulation fine des fonctions 
télomériques. Des données contradictoires dans la littérature existaient 
concernant l’organisation de la chromatine sous-télomérique naturelle. 
En utilisant la technique de ChEC de l’anglais Chromatin Endogeneous 
Cleavage, nous avons clarifié l’organisation de la chromatine sous-
télomérique de la grande majorité des extrémités chromosomiques 
naturelles de la levure bourgeonnante.  
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