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Chez Schizosaccharomyces pombe, le cycle méiotique est le mode de 
division cellulaire spécialisé qui permet la formation d’ascospores résistantes 
à différents stress lorsque les conditions environnementales ne sont pas 
propices à la multiplication cellulaire. Lors de mes travaux de thèse, mes 
objectifs consistaient à caractériser le rôle et le mécanisme d’action de la 
protéine Cuf2 lors du cycle méiotique chez S. pombe.  
 
 
Mes résultats ont montré que le gène cuf2+ était exprimé exclusivement lors 
des divisions méiotiques et que la protéine se co-localisait de manière 
constitutive avec le matériel génétique. De plus, mes résultats ont dévoilé que 
Cuf2 participait à l’activation et à la répression de plusieurs gènes méiotiques 
selon un mécanisme de nature transcriptionnelle en s’associant 
spécifiquement avec leur région promotrice. Par la suite, mes résultats ont 
mis en évidence que Cuf2 interagissait physiquement avec Mei4, un facteur 
de transcription méiose-spécifique, au noyau des cellules méiotiques. 
Notamment, mes résultats ont montré que la présence de Mei4 et de son 
motif de liaison à l’ADN dénommé FLEX étaient nécessaires afin que Cuf2 
puisse s’associer au promoteur de son gène cible fzr1+ afin d’en activer 
l’expression. L’ensemble de mes résultats indiquent que Cuf2 et Mei4 
interagissent aux promoteurs de certains gènes lors des divisions méiotiques 
afin d’en co-activer l’expression. 
 
 
D’ailleurs, mes résultats ont également montré que la fonction de Cuf2 était 
importante à la formation d’ascospores et à leur viabilité ; en absence de 
Cuf2, la majorité des ascospores présentent diverses aberrations et plus de la 
moitié d’entre elles sont non-viables. Globalement, mes résultats démontrent 
que Cuf2 est un régulateur critique de l’expression génique lors du cycle 
méiotique et que cette fonction est essentielle à la sporulation chez S. pombe. 
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